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Hypotéza/ Hypothesis: Mobilni genetické elementy mohou pfinést mnoho kmenové specifickych vlastnosti
bifidobakterii. Predpokladame, Ze bifidobakterie, vyskytujici se v prostfedi bohatém na patogenni
mikroorganismy a dysbiotické stavy, mohou obohatit svij genom o geny kodujici napfiklad adhesiny a
invaziny, které vyuZivaji patogeny pro jejich virulenci; coz by mohlo podpofit jejich konkurence schopnost
proti patogenlim. Na druhou stranu zde m(ze dochazet k ziskani genl pro antibiotickou rezistenci a produkci
nezadoucich metabolitd.

Anotace/Annotation: Vyskyt patogennich bakterii v potravinach, krmivech a travicim traktu ¢lovéka a zvifat je
ovlivnén celou radou vnéjsich i vnitinich faktor(. Tyto faktory vyznamné ovliviiuji jak jejich dalsi rozvoj
v daném prostredi, tak i produkci jednotlivych metabolitd a schopnost virulence. Jednou z mozZnosti eliminace
patogennich bakterii a jejich virulence je pfitomnost a pfipadna aplikace probiotickych bakterii, jako jsou
napfiklad bifidobakterie. Vybér vhodného probiotického kmene, ktery bude schopen dlouhodobé ¢i po uréitou
dobu kolonizovat travici trakt hostitele a potladovat pfitomné patogeny je predpokladem omezeni pouziti
antibiotik a eliminace jejich narUstajici rezistence. Vyskyt bakterii rodu Bifidobacterium je detekovany
v nejraznéjsich ekologickych nikdach, jako jsou napfiklad tepelné neosetfené fermentované mlécné produkty,
odpadni vody a travici trakt hmyzu Zijicim socidlnim zplsobem Zivota. Nicméné jejich hlavnim rezervoarem je
travici trakt teplokrevnych zvirat a ¢lovéka. VSechny uvedené ekosystémy predstavuji, co se ty¢e mnozstvi a
variability mikroorganism(i, obsdhlé a komplexni niky. Lze tudiz predpokladat, Ze zde bude dochazet
k interakcim mezi komensalnimi bakteriemi s probiotickym statusem jako je rod Bifidobacterium a pfipadné
pritomnymi patogennimi mikroorganismy. Cilem této prace je detekce genl kddujicich virulentni faktory,
antibiotickou rezistenci a produkci specifickych metabolit( v genomu bifidobakterii. Tato detekce bude vyuZita
k designu primer( pro tyto geny a jejich naslednou detekci na molekularné genetické Urovni u bifidobakterii a
dalSich probiotickych rodd pochazejicich z nejriznéjsich hostitell, prostfedi a podminek. Ziskané poznatky
budou vyuZity pro testovani interakci s patogeny v in vitro podminkach, testovani adheze na bunécénych liniich
a popftipadé i na zvirecich modelech. Cilem bude objasnit schopnost adaptace bifidobakterii a jejich pfinos pro
hostitele.
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