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Téma/Theme:
VyuZiti molekularné genetickych metod Digital Droplet PCR a qRT-PCR ve Slechténi
rostlin

Hypotéza/Hypothesis:

Rlzné aplikacéni moduly metody Digital Droplet PCR jsou dostate¢né citlivé pro absolutni
kvantifikaci exprese genu na urovni po¢tu molekul mRNA. Kauzalni mutace Slechtitelsky vyznamnych
gend mohou byt zapfi€inény substitucemi nukleotidu, které Ize identifikovat metodou alelické
diskriminace zaloZené na qRT-PCR. Kauzalni mutace mohou postihnout strukturni ¢ast genu, jeho
regulacni oblasti nebo mohou byt v t€sné genové vazbé s kandidatnim genem a predstavuji tak nastroj
pro proces Marker Assisted Selection.

Anotace/Annotation:

NavrZzené ramcové téma disertacni prace vychazi z modernizovaného vybaveni Katedry
genetiky a Slechténi pfistrojovou fadou ur€enou k Digital Droplet PCR a qRT-PCR. Digitalni PCR
predstavuje jedine€ny, pfesny a vysoce citlivy zplsob absolutni kvantifikace exprese genu zalozené
na specifické amplifikaci definovanych oblasti cDNA genu a stanoveni poctu jejich kopii. Alelicka
diskriminace je pfesna metoda identifikace alelickych variant genu zplUsobenych SNP vyuzivajici
hybridizace se sondou a detekce metodou gRT-PCR.

Navrzené téma reflektuje aktualné feSené a navrhované projekty katedry zamérené na vyvoj
novych molekularnich markerl a jejich aplikace ve Slechténi rostlin. Po pfihlaSeni studenta bude téma
konkretizovano z hlediska modelové plodiny a kandidatnich genll. Pro feSeni pfipadaji v Gvahu
nasledujici problematiky:

Exprese genl zapojenych do biosyntézy opiovych alkaloidl u maku setého
Exprese genul indukovana napadenim bramboru mandelinkou bramborovou
Polymorfismus a exprese genl zodpovédnych za kvalitu plodd jabloni
Exprese genll zodpovédnych za antinutriéni vlastnosti u rodu lupina.

Po metodické strance je téma zaloZzeno na bioinformatické studii daného botanického druhu a
konkrétnich genl s cilem identifikace polymorfismi a navrzeni originalnich Digital Droplet PCR a qRT-
PCR markerq, jejich optimalizace a navrzeni aplikované metodiky ve Slechténi

Na navrzené téma se mulze pfihlasit vice studentd. Téma bude nasledné konkretizovano z
pohledu plodiny a kandidatnich gen(.
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