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republiky s vyuZitim genealogickych i molekularné genetickych informaci

Hypotézy/Hypotheses: S vyuzitim molekularné genetickych informaci, v porovnani s genealogickymi daty,
dojde k zpfesnéni odhadu genetické diverzity uvniti a mezi plemeny zvifat zarfazenych do genetickych zdroj(.

Anotace/Summary: Vyuziti molekularnich markérd (mikrosatelitni markéry, SNP) p¥i genetickém hodnoceni
a analyze stavu genetické diverzity populaci je nejvyznamnéjsim tématem v soucasnosti. U malo pocetnych
populaci, kam patfi i plemena zarazena do genetickych zdrojd, je vysoké nebezpedi sniZovani genetické
proménlivosti uvnitf a mezi populacemi, které mize vést az k zaniku plemene. Také vyskyt pribuzenské
plemenitby vétsinou vede k nezadouci inbredni depresi, ktera se predevsim projevuje u vlastnosti spojenych s
fitness a reprodukci. Slechténi zvitat se zabyva problematikou genetického hodnoceni, kam patii i hodnoceni
genetické proménlivosti v populaci. Geneticka proménlivost je definovand, jako proménlivost rliznych alel a
genotypu, které se nachazeji v populaci. Proménlivost v genofondu v pribéhu ¢asu odrazi zménu frekvenci
genotypu, které jsou Uzce spojeny s evoluci daného plemene. V chovu malopocetnych populaci jsou
genealogické informace dulezité pro hodnoceni genetické proménlivosti. Vysledky rodokmenovych a
molekuldrné genetickych analyz poskytuji ocekavané hodnoty narlstu homozygotnosti a sniZzeni heterozygosity
v celé populaci a mohou byt povaZovany za dobrou strategii pro sledovani vyvoje populace. Populaéni analyzy
dale umoZiuji posoudit uroven pribuzenské plemenitby v populaci a strukturu sledované populace. Vysledky
populacné-genetickych analyz mohou zaznamenat mozné ztraty geneticky vyznamnych alel, které by se mohly
potencidlné v malopocetnych populacich objevit. Pfi hodnoceni budou zohlednény vsechny dostupné
informace, ziskané jak na zdkladé klasické rodokmenové analyzy, tak i molekuldrné genetické informace
(mikrosatelitni analyzy a analyzy SNP). Analyza stavu genetické diverzity za pomoci molekularné genetickych
dat se v pfipadé vybranych plemen zafazenych do genetickych zdrojli bude zamérena na zhodnoceni mozné
admixie s jinymi plemeny.
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